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INSTRUCTIVO para el correcto llenado del formato SIP-30,
Registro o Actualizacion de Unidades de Aprendizaje (UAP)

El formato SIP-30 es un formulario PDF interactivo, el cual puede ser completado en forma electrénica con un lector de archivos PDF (Adobe Reader 9 o superior).
Para facilitar la identificacion de los campos del formulario, haga clic en el botdn Resaltar campos existentes, en la barra de mensajes del documento. Si lo prefiere,
puede imprimir el formato y completarlo a maquina de escribir o a mano.

El nombre de los campos y las areas designadas para requisitar la informacién son autoexplicativos; sin embargo se tienen instrucciones especificas para campos de
interés especial:

CAMPO INSTRUCCIONES
1.5 NUmero de semanas por Es el nimero de semanas lectivas efectivas al semestre, indicadas en el acuerdo de creacién del programa académico o en
semestre del programa alguna actualizacion posterior del programa. En caso de haber tenido una actualizacion en este sentido, la misma deberd
haber sido presentada y avalada en reunion del Colegio de Profesores de la Unidad Académica, ademas de haber sido
aprobada por la SIP. El rango de semanas lectivas al semestre es minimo 15 y maximo 18.

1.7 Tipo de horas Las unidades de aprendizaje, en cuanto a las horas asignadas, estan clasificadas como: Tedricas, Practicas y Teodrico-
practicas. Estas denominaciones son excluyentes, es decir, las unidades de aprendizaje solo pueden ser de un solo tipo, no
pueden tener horas combinadas.

1.8 Numero de horas - semana Es el nUmero de horas asignadas para ser impartida la Unidad de Aprendizaje a la semana.

1.8 Total de horas al semestre Es el nimero de horas totales a impartir de la Unidad de Aprendizaje al semestre. Se calcula multiplicando el campo 1.5
(Numero de semanas) por el campo 1.8 (Nimero de horas-semana)

1.9 Créditos (Reglamento de FORMULA DE CALCULO

Estudios de Posgrado 2017)
Este campo se calcula Tipo de Curso Criterio Créditos
automdticamente cuando el — yrm
. Tedrico 16 hrs. = 1 crédito (horas totales / 16)
formato se requisita Teor — 16 hrs = Lorédi - I e
electrénicamente e?rlFo—pract|co rs. = cr(? !to (horas totales / 16)
Préctico 16 hrs. = 1 crédito (horas totales / 16)
Seminario 16 hrs. = 1 crédito (horas totales / 16)
Estancia especial de 16 hrs. = 1 crédito (horas totales / 16)

aprendizaje

No deben asignarse fracciones, los créditos deben redondearse.

3.2

Temario

Debe organizarse por temas y subtemas, indicando la dedicacién de horas en la segunda columna. La suma de
horas debe coincidir con las horas indicadas en el campo (1.6) y deberad indicarse al final del desglose del temario.

Para Mayor informacién Consultar las siguientes paginas WEB:

El formato SIP-30 deberd estar firmado por el Director o Jefe de la Seccién de Estudios de Posgrado e Investigacién de la Unidad Académica. La ausencia de
dicha firma invalida la solicitud.

http://www.ipn.mx/normatividad/Paginas/reglamentos.aspx
http://www.ipn.mx/CCS/Gacetas/Paginas/inicio.aspx


http://www.aplicaciones.abogadogeneral.ipn.mx/reglamentos/rgto_posgrado.pdf
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l. DATOS DEL PROGRAMA'Y DE LA UAP

1.1 NOMBRE DEL PROGRAMA: [ MAESTRIA EN CIENCIAS EN GESTIOON AMBIENTAL ]

1.2 COORDINADOR DEL PROGRAMA: [ DR. GERARDO PEREZ SANTIAGO ]

1.3 NOMBRE DE LA UAP: [ BIOLOGIA MOLECULAR VEGETAL J

1.4 CLAVE: [ ] (Para ser llenado por la SIP)

15 NUMERO DE SEMANAS POR SEMESTRE DEL PROGRAMA:

1.6 TIPO DE UAP: OBLIGATORIA O OPTATIVA @
; ; ; ESTANCIA
1.7 TIPO DE HORAS: TEORIAO PRACTICAO TEORICO - PRACTICA@ SEMINARIO O ESPECIAL DE O
APRENDIZAJE
1.8 NUMERO DE HORAS - SEMANA: TOTAL DE HORAS AL SEMESTRE: ‘ 60.0 l
1.9 CREDlTOS (Reglamento de Estudios de Posgrado 2017): ‘ 4 l

1.10  FECHA DE ELABORACION DEL PROGRAMA DE LA UAP: [ 17 I 1 I 2018]
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DATOS DEL PERSONAL ACADEMICO A CARGO DEL DISENO O ACTUALIZACION DE LA UAP

COORD. DEL DISENO O ACTUALIZACION DE LA UAP:

[ Norma Almaraz Abarca ] CLAVE: 10931-EE-15

PROFESORES PARTICIPANTES EN EL DISENO O ACTUALIZACION DE LA UAP: (MAXIMO 4)

[ Eli Amanda Delgado Alvarado ] CLAVE:

[ René Torres Ricario ] CLAVE:

[ ) ae [

| R
DESCRIPCION DEL CONTENIDO DEL PROGRAMA DE LA UAP

OBJETIVO GENERAL:

( 1

Proporcionar al alumno informacién conceptual sobre la estructura y organizacién del genoma vegetal y brindarle capacitacion en el
manejo de técnicas moleculares aplicables al estudio de la variabilidad, desde la perspectiva de las relaciones sistematicas y de la
conservacioén, que le permitan fundamentar decisiones de gestién y manejo de recursos vegetales.

COMPETENCIAS DEL PERFIL DE EGRESO A LAS QUE CONTRIBUYE:
e N
Al conocimiento de herramientas moleculares actuales para el manejo y conservacidn de recursos vegetales.

A la toma de decisiones fundamentadas en conocimiento cientifico para la gestidn de recursos vegetales.
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TEMAS Y SUBTEMAS HORAS ‘

Introduccién: Desarrollo tedrico-histdrico del concepto de Biologia Molecular
1. El material genético

1.1 Estructura del ADN

1.2 Propiedades fisicoquimicas

1.3 Replicacién del material genético

1.3 Replicacién del material genético

1.5 Expresion de la informacion genética

1.6 Organizacion genémica y organizacion génica

1.6.1 En organismos procariéticos

1.6.2 En organismos eucariéticos

2. El material genético vegetal

2.1 Material genético cromosomal

2.2 Material genético extracromosomal

2.2.1 Cloroplastico

2.2.2 Mitocondrial

3. Elementos transposables, principal fuente de variabilidad genética en plantas
3.1 Diversidad de elementos transposables

3.1.1. Transposones

3.1.2 Retrotransposones

4. Herramientas moleculares para el analisis de la variabilidad vegetal

4.1 Enzimas como herramientas de analisis

4.2 Endonucleasas sitio-especifico

4.3 Exonucleasas y ligasas

5. Fundamentos de técnicas moleculares para el analisis de la variabilidad vegetal
5.1 Aislamiento del material genético

5.2 Determinacioén de pureza, integridad, tamafio molecular, y cuantificacion
5.2.1 Por espectroscopia UV

5.2.2 Por electroforesis en geles de agarosa y en geles de acrilamida

6. Marcadores moleculares

6.1 Detectados por restriccion-hibridacion

6.2 Detectados por PCR

6.3 Detectados por secuenciacién

6.4 RFLPs, RAPDs, AFLPs, ISTRs, microsatélites

Practica 1: Extraccion de ADN total y de cloroplasto.

2 horas teoria
4 horas teoria

4 horas teoria

4 horas teoria

4 horas teoria

6 horas teoria

4 horas teoria, 14 horas practica
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TEMAS Y SUBTEMAS HORAS

Practica 2. Determinacion espectrométrica de la concentracién y pureza de las soluciones de ADN.

Practica 3. Visualizacion y estimacion de concentracion e integridad del ADN por electroforesis en geles de agarosa

Préctica 4: Amplificacion por PCR de secuencias polimérficas asociadas a la insercién de retrotransposones (ISTR, Inverse Sequence Tagged Repeat) en Agave durangensis

Practica 5: Separacion y visualizacién de los fragmentos de amplificacion ISTR en geles de acrilamida y tincién con sales de plata

7. Epigenética 6 horas teoria
7.1 Plasticidad fenotipica

7.2 Principales modificaciones epigenéticas en plantas: metilacién y modificacion de histonas

7.3 Epigenética y regulacion de la expresion génica

8. Andlisis numérico de datos moleculares 4 horas teorfa, 4 horas practica
8.1 Elaboracion de matrices de datos

8.2 Programas de cdmputo para el andlisis de datos moleculares.

Practica 6: Andlisis numérico de los datos generados por ISTR

9. Implicaciones de la informacién que generan los marcadores moleculares 4 horas teoria
9.1 Tipificacion

9.2 Informacidn taxonémica

9.3 Variabilidad genética

9.4 Diagnéstico

9.5 Mejoramiento genético asistido
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~

Ademas de articulos actuales relacionados a cada uno de los diferentes temas. Esos articulos se les proporcionara a los alumnos de acuerdo al desarrollo de la
asignatura.

- J

3.5 PROCEDIMIENTOS O INSTRUMENTOS DE EVALUACION A UTILIZAR:

fa) Participaciones en clase (discusion de documentos, exposiciones de temas) \
b) Presentacidn de resultados de las sesiones practicas
c) Exdmenes tedrico-practicos.
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